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Presencia de predisposicién genética  Ausencia de predisposicion genética al
al desarrollo de la diabetes de tipo 2 desarrollo del sobrepeso y obesidad

Q@ Maria Pérez, 52 afos

Q Geklab

GEN: PNPLA3
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Presencia de predisposicién genética
al desarrollo de esteatosis hepatica

11/61/2023

GEN: TNFSF13B
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Presencia de predisposicién genética
al desarrollo de niveles méas altos de
BAFF
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Analisis realizado por:

GEK S.r.l. - Laboratorio autorizado
Via di Grotte Portella, 28

00044 Frascati (RM)

Resultados del analisis

Resultados de laboratorio

Nombre: Maria Pérez
Entregado a: Gek Lab
El: 11/01/2023

Fecha 24/01/2023

9 1

922021

Test Resultados Valores de referencia Unidades
BAFF 0.73%* <0.20 - (high > 0.50) ng/mL
Test Resultados

PNPLA3 Normal / rs738409

TCF7L2 157903146 / rs7903146

FTO Normal / Normal

TNFSF13B Normal / BAFF-var

Resultado

BAFF: la presencia de una condiciéon altamente inflamatoria es evidente, lo que también podria estar relacionado con la nutricién considerando la relacion entre BAFF y la

inflamacién de los alimentos. Por lo tanto, se sugiere una accion para reequilibrar su enfoque dietético.

Gen PNPLA3 - Se ha evidenciado la variante génica desfavorable r s738409 en heterocigosis y eso significa que presenta un riesgo mayor de desarrollar esteatosis

hepatica respecto a quien no es portador de esta variante.

Gen TCF7L2 - Se ha evidenciado la variante génica desfavorable rs7903146 en homocigosis y eso significa que presenta un riesgo mayor de desarrollar diabetes de tipo 2

respecto a quien no es portador de esta variante.

Gen FTO - No ha sido evidenciada la variante génica modificada rs9939609. Usted no es portador de una de las variantes génica asociada a un aumento del riesgo de

desarrollar obesidad; es ausente la condicion genética desfavorable debida a este gen.

Milano, 24/01/2023
Dr. Attilio Speciani

Alergélogo e Inmundlogo clinico

Nota del laboratorio -



O PerMeé = .

N 4

o s . S e S G e v (R e a— - (——
S —— o g e @ o gy 8 G e — | S—1]

g

B R g —— e — B S— —

B e e W e e e B ek B e
- & W W W e B e ——

L] W — e i e B Sl W S—

il . ol S L I N
e e St SR o T e R et s e =
e W s B e

“.»_ L
S e -

Podras leer todo el contenido
dentro de tu informe

- e



O PerMeé = o
SEpEE——

- - a—
:--—: - e S— . —— _-—--:-

L E—— S R — . WP - e B . S . ) § egg— . -
e A G e ¢ G e & E— S— 8 e ——
il el o @ S el e B e S e

A A P e W W e S i i A . ————

ol Sl o Ll N S L I

B —— T— B B— — —— S — ' vEa—— . W s -
——— —— G | — S— —— 1 — W — . —

Podras leer todo el contenido
dentro de tu informe

— — -— —— — —— ——

B g @ b SAm— 4  — e e P P § S e an —
- R W e e A MR SR G S e W S5 —  w——

——— - — e W —— e —— W @——
e — e g——

e — | A —— W —_—— W b W m—— i —
— e — e S g — Sl -

DB S e e e R e e G e W o S S
e . gt W— . S—

— W e T S g e G W S
I_‘-'_l.-_---_—---.-_
T = kT e e A T

o e wpemew @ we  Ghn w ——
0w TR ASTES § ER—— . W W PR § Ay smw— 1§ o —



O PerMeé = o
apaEee———

R LR e S e b m—— o B e S el —

- g—— -
s e M e — ———— . —— ———— 0 ————
- —— - — o —

ETE XL ) —— o —— ——— G - - .

u—_—m—w-m:

e e e S e W e w8 — e e —
— 8 ——— ——— e — W a . e — - ——
———— N ——— A —— 1 —— " G —

- e Y 8 R g e gEm s U e SR § e —
e e — . S R R — — —— —— —— o — ——
g g W o M T W e Sgges T T G ae T ERtn § e e e ey @ rSg—

Podras leer todo el contenido
dentro de tu informe

- -l-_--_--_—_-r-u & ey W . R 8

T il R L A -
- -

B b R e B A . —— . e W s WA ———
-_---ﬂ--—--.ﬁf-----_l-—--
A Rl R M R R e - e e a4 W s s

Wi el e = o A e A

——
BB e & m— s () —— e — — D — ——— ' W w G § AV

. — -
E ot B _¥1



O Perma —

. LRty * —
-hl-*l-'I' - g = BE Y

' 1L ErFEa | -'-ll"-‘ ¥

B _ R TET " B T

SN B SN N R N

I:-ll-i e AP W L e

- oo Nl BT wbe B
‘Mﬂj‘ﬂ—-m
. e Tane e bl § Py FuPUe
SR g bl Bl P TIRLNN -

- ey Ee R v sk =

- p—

g - My .

Podras leer todo el contenido
dentro de tu informe

Lo B A S e R AR R o T R —mmo
R I



